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metabolite biosynthesis profilingmetabolite biosynthesis profilingÖzkale E., Yörük E., BUDAK M., KORKMAZ E. M.Plant Pathology, cilt.72, sa.8, ss.1428-1441, 2023 (SCI-Expanded)V. Mitochondrial genome of Poecilimon cretensis (Orthoptera: Tettigoniidae: Phaneropterinae): StrongMitochondrial genome of Poecilimon cretensis (Orthoptera: Tettigoniidae: Phaneropterinae): Strongphylogenetic signals in gene overlapping regionsphylogenetic signals in gene overlapping regionsKarakaş M. Y., Yahyaoğlu Ö., Uluar O., Budak M., Çiplak B.Zootaxa, cilt.5263, sa.1, ss.141-147, 2023 (SCI-Expanded)VI. Identification of odorant receptor protein genes in two Cephid stem borers (Hymenoptera:Identification of odorant receptor protein genes in two Cephid stem borers (Hymenoptera:Cephidae) by high-throughput sequencing1 İki Cephid sap arısında (Hymenoptera: Cephidae) kokuCephidae) by high-throughput sequencing1 İki Cephid sap arısında (Hymenoptera: Cephidae) kokureseptör protein genlerinin yüksek verimli dizileme ile tanımlanmasıreseptör protein genlerinin yüksek verimli dizileme ile tanımlanmasıBUDAK M.Turkiye Entomoloji Dergisi, cilt.47, sa.3, ss.307-316, 2023 (SCI-Expanded)VII. A novel, conserved and possibly functional motif “WHWGHTW” in mitochondrial transcription acrossA novel, conserved and possibly functional motif “WHWGHTW” in mitochondrial transcription acrossBilateriaBilateriaAydemir M. N., Aydemir H. B., Budak M., Kızıltepe B., Şafak Çelebi M., Korkmaz E. M., Başıbüyük H. H.Mitochondrion, cilt.68, ss.72-80, 2023 (SCI-Expanded)VIII. The complete mitochondrial genome sequence of Pachycephus smyrnensis Stein, 1876The complete mitochondrial genome sequence of Pachycephus smyrnensis Stein, 1876(Hymenoptera: Cephidae) with phylogenetic analysis(Hymenoptera: Cephidae) with phylogenetic analysisLiu M., Xu M., Zejian L., BUDAK M., Wei M., Liu L.Mitochondrial DNA Part B: Resources, cilt.8, sa.9, ss.1012-1015, 2023 (SCI-Expanded)IX. Phylogenomic Analyses o f the Tenthredinoidea Support the Familial Rank of Athaliidae (Insecta,Phylogenomic Analyses o f the Tenthredinoidea Support the Familial Rank of Athaliidae (Insecta,Tenthredinoidea)Tenthredinoidea)Niu G., Budak M., Korkmaz E. M., Doğan Ö., Nel A., Wan S., Cai C., Jouault C., Li M., Wei M.Insects, cilt.13, sa.10, 2022 (SCI-Expanded)X. The complete mitochondrial genome of Talpa martinorum (Mammalia: Talpidae), a mole speciesThe complete mitochondrial genome of Talpa martinorum (Mammalia: Talpidae), a mole speciesendemic to  Thrace: genome content and phylogenetic considerationsendemic to  Thrace: genome content and phylogenetic considerationsDemirtas S., Budak M., Korkmaz E. M., Searle J. B., Bilton D. T., Gunduz I.GENETICA, cilt.150, sa.5, ss.317-325, 2022 (SCI-Expanded)XI. Characterization and taxonomic utility o f ITS2 in Dolerus Panzer, 1801 (Hymenoptera:Characterization and taxonomic utility o f ITS2 in Dolerus Panzer, 1801 (Hymenoptera:Tenthredinidae)1 Dolerus Panzer, 1801 (Hymenoptera: Tenthredinidae) cinsinde ITS2'ninTenthredinidae)1 Dolerus Panzer, 1801 (Hymenoptera: Tenthredinidae) cinsinde ITS2'ninkarakterizasyonu ve taksonomik kullanımıkarakterizasyonu ve taksonomik kullanımıGülmez M., BUDAK M., KORKMAZ E. M., HASTAOĞLU ÖRGEN S., BAŞIBÜYÜK H. H.Turkiye Entomoloji Dergisi, cilt.46, sa.1, ss.13-23, 2022 (SCI-Expanded)XII. Mitochondrial Phylogenomics o f Tenthredinidae (Hymenoptera: Tenthredinoidea) Supports theMitochondrial Phylogenomics o f Tenthredinidae (Hymenoptera: Tenthredinoidea) Supports theMonophyly o f Megabelesesinae as a SubfamilyMonophyly o f Megabelesesinae as a SubfamilyNiu G., Jiang S., DOĞAN Ö., KORKMAZ E. M., BUDAK M., Wu D., Wei M.INSECTS, cilt.12, sa.6, 2021 (SCI-Expanded)XIII. Witnessing evolution of SARS-CoV-2 through comparative phylogenomics: The proximate origin timeWitnessing evolution of SARS-CoV-2 through comparative phylogenomics: The proximate origin timeestimated to  be September 2019estimated to  be September 2019Doğan Ö., Korkmaz E. M., Budak M.INTERNATIONAL JOURNAL OF BIOLOGICAL MACROMOLECULES, cilt.162, ss.1-10, 2020 (SCI-Expanded)XIV. The first mitogenomes of the superfamily Pamphilio idea (Hymenoptera: Symphyta): MitogenomeThe first mitogenomes of the superfamily Pamphilio idea (Hymenoptera: Symphyta): Mitogenomearchitecture and phylogenetic inferencearchitecture and phylogenetic inferenceNiu G., Korkmaz E. M., Doğan Ö., Zhang Y., Aydemir M. N., Budak M., Du S., Başıbüyük H. H., Wei M.INTERNATIONAL JOURNAL OF BIOLOGICAL MACROMOLECULES, cilt.124, ss.185-199, 2019 (SCI-Expanded)XV. Mitogenome organization and evolutionary history of the subfamily Cephinae (Hymenoptera:Mitogenome organization and evolutionary history of the subfamily Cephinae (Hymenoptera:Cephidae)Cephidae)Korkmaz E. M., Doğan Ö., Durel B. S., Altun B. T., Budak M., Başıbüyük H. H.SYSTEMATIC ENTOMOLOGY, cilt.43, ss.606-618, 2018 (SCI-Expanded)XVI. Trachelus stipa (Hymenoptera: Cephidae), a new stem sawfly from Central Anatolia associated withTrachelus stipa (Hymenoptera: Cephidae), a new stem sawfly from Central Anatolia associated withfeather grass (Stipa holosericea, Poaceae)feather grass (Stipa holosericea, Poaceae)



BUDAK M., Blank S. M., BAŞIBÜYÜK H. H.ZOOTAXA, cilt.4277, sa.1, ss.99-110, 2017 (SCI-Expanded)XVII. Mitogenome evolution in Cephini (Hymenoptera: Cephidae): Evidence for parallel adaptive evolutionMitogenome evolution in Cephini (Hymenoptera: Cephidae): Evidence for parallel adaptive evolutionKorkmaz E. M., Aydemir H. B., Temel B., Budak M., Başıbüyük H. H.BIOCHEMICAL SYSTEMATICS AND ECOLOGY, cilt.71, ss.137-146, 2017 (SCI-Expanded)XVIII. The characterisation and taxonomic utility o f ITS2 in Tenthredopsis Costa, 1859 (Tenthredinidae:The characterisation and taxonomic utility o f ITS2 in Tenthredopsis Costa, 1859 (Tenthredinidae:Hymenoptera) with some new records from TurkeyHymenoptera) with some new records from TurkeyBudak M., Güler M., Korkmaz E. M., Hastaoğlu Örgen S., Başıbüyük H. H.BIOCHEMICAL SYSTEMATICS AND ECOLOGY, cilt.66, ss.76-85, 2016 (SCI-Expanded)XIX. The complete mitogenomes of Calameuta filiformis (Eversmann, 1847) and Calameuta idolon (Rossi,The complete mitogenomes of Calameuta filiformis (Eversmann, 1847) and Calameuta idolon (Rossi,1794) (Hymenoptera: Cephidae): The remarkable features o f the elongated A plus T rich region in1794) (Hymenoptera: Cephidae): The remarkable features o f the elongated A plus T rich region inCephiniCephiniKorkmaz E. M., Budak M., Ordek M. N., Başıbüyük H. H.GENE, cilt.576, ss.404-411, 2016 (SCI-Expanded)XX. Two nearly complete mitogenomes of wheat stem borers, Cephus pygmeus (L .)  and CephusTwo nearly complete mitogenomes of wheat stem borers, Cephus pygmeus (L .)  and Cephussareptanus Dovnar-Zapolskij (Hymenoptera: Cephidae): An unusual elongation of rrnS genesareptanus Dovnar-Zapolskij (Hymenoptera: Cephidae): An unusual elongation of rrnS geneKorkmaz E. M., Doğan Ö., Budak M., Başıbüyük H. H.GENE, cilt.558, ss.254-264, 2015 (SCI-Expanded)XXI. A molecular phylogeny of the Cephinae (Hymenoptera, Cephidae) based on mtDNA COI gene: a testA molecular phylogeny of the Cephinae (Hymenoptera, Cephidae) based on mtDNA COI gene: a testof traditional classificationof traditional classificationBudak M., Korkmaz E. M., Başıbüyük H. H.ZOOKEYS, ss.363-378, 2011 (SCI-Expanded)XXII. Utilization of cytochrome oxidase I in Cephus pygmeus (L .)  (Hymenoptera: Cephidae)Utilization of cytochrome oxidase I in Cephus pygmeus (L .)  (Hymenoptera: Cephidae)Korkmaz E. M., Budak M., Başıbüyük H. H.TURKISH JOURNAL OF BIOLOGY, cilt.35, ss.713-726, 2011 (SCI-Expanded)XXIII. New records and a checklist o f Cephidae (Hymenoptera: Insecta) o f Turkey with a shortNew records and a checklist o f Cephidae (Hymenoptera: Insecta) o f Turkey with a shortbiogeographical considerationbiogeographical considerationKorkmaz E. M., Budak M., Hastaoğlu Örgen S., Bağda E., Gencer L., Ülgentürk S., Başıbüyük H. H.TURKISH JOURNAL OF ZOOLOGY, cilt.34, ss.203-211, 2010 (SCI-Expanded)XXIV. Sulfotransferase 1A1 (SULT1A1) polymorphism and susceptibility to  primary brain tumorsSulfotransferase 1A1 (SULT1A1) polymorphism and susceptibility to  primary brain tumorsBardakci F., Arslan S., Bardakci S., Binatli A. O., Budak M.JOURNAL OF CANCER RESEARCH AND CLINICAL ONCOLOGY, cilt.134, sa.1, ss.109-114, 2008 (SCI-Expanded)
Diğer Dergilerde Yayınlanan MakalelerDiğer Dergilerde Yayınlanan MakalelerI. Determination of the Optimum Number of Short Reads to  Obtain the Mitogenome in some InsectDetermination of the Optimum Number of Short Reads to  Obtain the Mitogenome in some InsectOrdersOrdersBudak M.Cumhuriyet Science Journal, cilt.44, sa.1, ss.36-40, 2023 (Hakemli Dergi)II. Molecular and morphological assessment o f the snake-eyed lizard, Ophisops elegans Menetries,Molecular and morphological assessment o f the snake-eyed lizard, Ophisops elegans Menetries,1832 (Sauria, Lacertidae) in Anatolia1832 (Sauria, Lacertidae) in AnatoliaBozkurt E., Korkmaz E. M., Ilgaz Ç., Yılmaz C., Üzüm N., Avcı A., Doğan Ö., Budak M., Başıbüyük H. H., Olgun K.BIHAREAN BIOLOGIST, cilt.16, sa.2, ss.98-112, 2022 (Scopus)III. Computationally predicted SARS-COV-2 encoded microRNAs target NFKB, JAK/STAT and TGFBComputationally predicted SARS-COV-2 encoded microRNAs target NFKB, JAK/STAT and TGFBsignaling pathwayssignaling pathwaysAydemir M. N., Aydemir H. B., KORKMAZ E. M., BUDAK M., ÇEKİN N., PINARBAŞI E.GENE REPORTS, cilt.22, 2021 (ESCI)IV. Witnessing Evolution of SARS-CoV-2 through Comparative Phylogenomics: The Proximate Origin isWitnessing Evolution of SARS-CoV-2 through Comparative Phylogenomics: The Proximate Origin isGuangdong, not WuhanGuangdong, not WuhanDOĞAN Ö., KORKMAZ E. M., BUDAK M., ÇIPLAK B., BAŞIBÜYÜK H. H.



preprint, 2020 (Hakemsiz Dergi)V. GSTM1 Polimorfizmi İle Primer Beyin Tümörleri Arasındaki İlişkinin AraştırılmasıGSTM1 Polimorfizmi İle Primer Beyin Tümörleri Arasındaki İlişkinin AraştırılmasıARSLAN S., BUDAK M., SAMİ B.C.Ü. Fen-Edebiyat Fakültesi, Fen Bilimleri Dergisi, cilt.26, sa.1, ss.1-10, 2005 (Hakemli Dergi)
Hakemli Kongre / Sempozyum Bildiri Kitaplarında Yer Alan YayınlarHakemli Kongre / Sempozyum Bildiri Kitaplarında Yer Alan YayınlarI. Böceklerde Mitogenom Transkripsiyonun Araştırılması: Eş Zamanlı Monosistronik BirimlereBöceklerde Mitogenom Transkripsiyonun Araştırılması: Eş Zamanlı Monosistronik BirimlereDönüşmeDönüşmeKorkmaz E. M., Budak M.3RD INTERNATIONAL BLACK SEA MODERN SCIENTIFIC RESEARCH, Samsun, Türkiye, 23 - 24 Mart 2023, ss.620-626II. Xiphydria prolongata odun yaban arısında bağırsak bakteri florasının karakterizasyonuXiphydria prolongata odun yaban arısında bağırsak bakteri florasının karakterizasyonuBudak M., Korkmaz E. M.2nd International Conference on Scientific and Academic Research, Konya, Türkiye, 14 - 16 Mart 2023, cilt.1,ss.357-360III. Importance of Bio informatics in CancerImportance of Bio informatics in CancerBUDAK M.1. INTERNATIONAL CANCER DAYS (1ST ICD), Sivas, Türkiye, 19 - 21 Eylül 2019IV. A new putatave transcription termination signal which interact transcription termination factors inA new putatave transcription termination signal which interact transcription termination factors inEcdysozoaEcdysozoaAYDEMİR M. N., AYDEMİR H. B., BUDAK M., KORKMAZ E. M., BAŞIBÜYÜK H. H.EEBST 2018, 18 - 20 Temmuz 2018V. Identification of differentially expressed sense and antisense transcripts in mitochondrial genes ofIdentification of differentially expressed sense and antisense transcripts in mitochondrial genes ofSyrista pareyyssi (Hymenoptera: Cephidae)Syrista pareyyssi (Hymenoptera: Cephidae)AYDEMİR H. B., AYDEMİR M. N., YANGIN S., BUDAK M., KORKMAZ E. M., BAŞIBÜYÜK H. H.5. Ecology and Evolutionary Biology Symposium, İzmir, Türkiye, 18 - 20 Temmuz 2018VI. Biyoçeşitlilik Araştırmalarında İkili DNA Barkodlama Yaklaşımı: Bazı Böcek Takımlarında EtkinliğininBiyoçeşitlilik Araştırmalarında İkili DNA Barkodlama Yaklaşımı: Bazı Böcek Takımlarında EtkinliğininSınanması / The BinaryDNA Barcoding Approach in Biodiversity Researches: Testing Its Efficiency inSınanması / The BinaryDNA Barcoding Approach in Biodiversity Researches: Testing Its Efficiency inSome Insect OrdersSome Insect OrdersKORKMAZ E. M., BUDAK M., BAŞIBÜYÜK H. H.XIII. Uluslararası Katılımlı Ekoloji ve Çevre Kongresi, 12 Eylül - 15 Aralık 2017VII. Macropya Dahlbom, 1835 ve Dolerus Panzer, 1801 (Hymenoptera: Symphyta: Tenthredinidae)Macropya Dahlbom, 1835 ve Dolerus Panzer, 1801 (Hymenoptera: Symphyta: Tenthredinidae)Cinslerinde İkili DNA Barkodlama Uygulaması / Application of the Binary DNA Barcoding in theCinslerinde İkili DNA Barkodlama Uygulaması / Application of the Binary DNA Barcoding in theGenera of Macrophya Dahlbom, 1835 and Dolerus Panzer, 1801 (Hymenoptera: Symphyta:Genera of Macrophya Dahlbom, 1835 and Dolerus Panzer, 1801 (Hymenoptera: Symphyta:Tenthredinidae)Tenthredinidae)HASTAOĞLU ÖRGEN S., BUDAK M., KORKMAZ E. M., BAŞIBÜYÜK H. H.XIII. Uluslararası Katılımlı Ekoloji ve Çevre Kongresi, 12 - 15 Eylül 2017VIII. ITS2’nin Tahmini İkincil Yapısının Karakterizasyonu ve Bazı Böcek Takımlarında Taksonomik AçıdanITS2’nin Tahmini İkincil Yapısının Karakterizasyonu ve Bazı Böcek Takımlarında Taksonomik AçıdanKullanışlılığı / The Characterisation of Putative Secondary Structure of ITS2 and Its TaxonomicalKullanışlılığı / The Characterisation of Putative Secondary Structure of ITS2 and Its TaxonomicalUtility in Some Insect OrdersUtility in Some Insect OrdersKORKMAZ E. M., BUDAK M., DOĞAN Ö., BAŞIBÜYÜK H. H.XIII. Uluslararası Katılımlı Ekoloji ve Çevre Kongresi, 12 Eylül - 15 Aralık 2017IX. Hymenoptera (Insecta) Takımında Ribozomal ITS2 Bölgesinin Karakterizasyonu / CharacterisationHymenoptera (Insecta) Takımında Ribozomal ITS2 Bölgesinin Karakterizasyonu / Characterisationof the Ribosomal ITS2 Region in Order Hymenopter (Insecta)of the Ribosomal ITS2 Region in Order Hymenopter (Insecta)BAŞIBÜYÜK H. H., DOĞAN Ö., BUDAK M., KORKMAZ E. M.XIII. Uluslararası Katılımlı Ekoloji ve Çevre Kongresi, 12 - 15 Eylül 2017X. Orthoptera (Insecta) Takımında COI-tabanlı DNA Barkodlama Yönteminin Taksonomik Kullanışlılığı /Orthoptera (Insecta) Takımında COI-tabanlı DNA Barkodlama Yönteminin Taksonomik Kullanışlılığı /Taxonomical Utility o f COI-based DNA Barcoding Method in Order Orthoptera (Insecta)Taxonomical Utility o f COI-based DNA Barcoding Method in Order Orthoptera (Insecta)DOĞAN Ö., BUDAK M., KORKMAZ E. M., ÇIPLAK B., BAŞIBÜYÜK H. H.
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